
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
70890012.q  ~~~MALRARLRRLLVVVILVVVEVVVAQQQ~~QQERLASG~SDLAGLFSLRASLGIRAREWPARVDPCGGGWAGVTCR~GGRVVGVTVAGFRRTRVGARAPRFAVDGVRNLTALEVFNASGFPLPGEMPAWFGRGLPPPLAVLDLRSAAVNGTLPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK100394.q  ~~~~~~~MLPRCLVAVAVLLLVASHAARGE~~ERRRLLLARQDVLALHGLRGSIGVRAEYWPVKRYPCS~~WTGVVCR~AGRVAELRLTGLRRTRAGARSQGFTVDPLRELTALEVFNASGFPLPGRIPAWFGTGLPASLEVLDLRSTSVNSTLPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
68470006.q  MMRAGGCCCGGGGVWARLLLLVAVVAAPGAVVAQQGNLTSRADLSGLYALRGSLGLRARDWPRRADPCT~AWAGVRCS~GGRVVSVDLAGLRRTRLGRLAPRFAVDGLRNLTRLEAFSAPGFGLPGSLPAWLGAGLAPTFQLLDISGCAVTGEIPAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15235005.p  ~~~~~~~MVVLRKTSL~~LVFFLFLLLLLESTFEQQTSS~LNEKSALLLLRSSLGLRSRDWPVKGNPCL~NWNGIKCDQNGRVTKINISGFRRTRIGNQNPEFSVGSLVNLTRLASFNASRFYLPGPIPALFGSSLLT~LEVLDLSSCSITGTIPESLTRLSHLKVLDLSKNAIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~G 
15226721.p  ~~~~~~~MVDQRRSALGFVLLLLCLVLFFDCVVVGQTQSRFSEKLILLNLRSSLGLRGTDWPIKGDPCV~DWRGIQCE~NGSIIGINISGFRRTRIGKLNPQFSVDPLRNLTRLSYFNASGLALPGTIPEWFGVSLLA~LEVLDLSSCSVNGVVPFTLGNLTSLRTLNLSQNSLTSLVPSSLGQLLNLSQLDLSRNSFTG 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
70890012.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLGVSGNLTSLLLSGNSLSGAVPGSLLS~VAGLRFLDLSGNNFTGGLP~~~~~~~~~~~~NVTPVAGGGAAS~~~~~~~~~~~LFNVSGNSLYGVVSDAIGALKGRFQVVDLSSNYFDGVW~~~ 
AK100394.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLGMSGNLTTLDLAGNSISGSIPATLFL~IKGLKFLDLSDNNLTGELP~~~~~~~~~~~~NVSISAGDGTG~~~~~~~~~~~~VFNASGNSLYGAIGDVLGPLRKRFRQVDLSRNYFTEVIGTG 
68470006.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIAGLSNLTTLNLAGNLLSGQLPGSALAGLARLKTLNLSGNAFSGELPKAVWSLPELSVLDVSRTNLTGALPDTGLALPSNVQVVDLSGNLFYGGVPGSFGQLFGRTKLANISGNYFDGKLG~~ 
15235005.p  DIPLSLTSLQNLSILDLSSNSVFGSIPANIGALSKLQRLNLSRNTLTSSIPPSLGDLSVLIDLDLSFNGMSGSVPSDLKGLRNLQTLVIAGNRLSGSLPPDLFSLLSKLQIIDFRGSGFIGALPSRLWSLPELKFLDISGNHFSDMLPNTTVSFDSTVSMLNISGNMFYG~~~~NLTLLLTRFQVVDLSENYFEGKIP~~ 
15226721.p  VLPQSFSSLKNLLTLDVSSNYLTGPIPPGLGALSKLIHLNFSSNSFSSPIPSELGDLVNLVDFDLSINSLSGSVPQELRKLSKLQLMAIGDNLLSGTLPVDLFSAESQLQTLVLRENGFSGSLPDVCWSLPKLRILDIAKNNFTGLLPYSSYDSDQIAEMVDISSNTFYG~~~~ELTPILRRFRIMDLSGNYFEGKLP~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
70890012.q  ~~NVSDGNVDVRMNCFSGAPGQRNRVDCEEFYRRAGVRLGDA~LAPAPSPETSPGTTTKNNNSRISKGVLIGVIAAAATLMVVFFGALVFCLARQKAGRRGARGRGVDTNEESTRGVRRRDSSVNPVTSPPVAVSPSANSGHKDPVVVSGEFTFEQLVHATGGFGDDNLLKHGHSGDIYHGVFE~SGSQVVVKKVNAQ~S 
AK100394.q  FGNSSDGAVDINMNCLSGSS~QRSQGDCEAFYKRIGVSLPEP~PNALPSP~~~~~~~~~SKKGVKWKYVLAGVLAAAAFLVVLFLVALVFCLM~~KSGGRRPRGRGLEQNEEGIR~SGRRSSSVNPVMLSSMAASPAANGAVKGLPTIVDEFTYEQLHNVTGGFGDDNLVKHGHSGAIYLGELE~SGFNVVVKKVDLK~S 
68470006.q  VSNGDGGNFSFELNCFVDVTGQRSQAECQQFYAARGLPYNVSGPAPTPQP~AMPASPGRKKGHKNLKYILIGAICGG~VLLVAVIAAILYCLVCSGSRRNGSRN~~~DQRESGVRNTQLGASGTG~~~GGAVTAGTQPSASPANLAKVGDSFGYDQLVEATTDFGDDRLIKHGHSGDLYLGALH~DGTSVVVKRITSS~M 
15235005.p  ~DFVP~TRASLSNNCLQGPEKQRKLSDCTLFYSKKGLTFNNFG~QHEEKK~~~~SSK~~TSWLSHTKIVILAAVGGSILLMLILIVLPITVSFCVRRRNRSSTSNHPRGRHNGVG~~~~~~~~~~~~PLPPDETLPSRGGVSINFGSLGSSFTYQQLLNATKEFSDSNLIKKGQSGDLFKGVLE~NGVQIVVKRISLEST 
15226721.p  ~DYVTGENVSVTSNCLRNERRQKPSAICAAFYKSRGLDFDDFGRPNLTQP~~~~TSKNASSGISRRTVIILAAVGGGVAFILLFVILPIILVLCMRHRRRAAQ~~~~RGNNDRPK~~~~~~~~~~~~PAGEASQQPPKGAQTFDLSRLGNAFSYEQLLQATEEFNDANLIKRGHSGNLFRGFLE~NGIPVVIKKIDVREG 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELG~~~~~~~QGSFG~~~MVYEGNARDIIKGEAE~TRVAVKTVNESAS~L 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDR~~~~~~~~~~~~PFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEEVAVKIFSSREERS 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIID~~~VTGGGSFSAEEVQ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
70890012.q  VNK~~HAGELDFYKMYSHERIVPLLGH~LAKDEEEFMAYKYMPKGDLTNALHKKPVDTED~~GLPSLDWITRLKIATGVAEAMCFLHDEC~~~~~RPPLVHRDIQATSVLLDDKFEVRLGSMSDVCAQ~~~QSGGSQSVFSRLLRSSRSLDKNISGPP~~~~~~~~~~~ATCSYDVYCFGKVMLELVTGN~FGVSGSNDA 
AK100394.q  SNK~~NLGELGFLAKNSHGRIVPLLGH~LATDEEELLVYKYMAKGDLTSALHRKSVDAEE~~GLRSLDWITRLKIAIGVAEALCFLHDEC~~~~~SPPLVHRDIQASSVLLDDKFEVCLGSLSDVCTQ~~~QSEGSRSFFSRMLRSSKSLDKNASGPP~~~~~~~~~~~ASCSYDVYCFGKVLLELITGN~FGVSGSNDT 
68470006.q  AKKDAYMAELDLFAKGLHERLVPIMGHCLDKEEEKFLVYIFVRNGDLSSALHRKSGEEEE~~GLQSLDWIKRLKIATGVAEALCYLHHEC~~~~~NPPMVHRDVQASSILLDDKFDVRLGSLSEVCPQ~~~EGEGHQNVITKLLRFSSTADQGSSGSPS~~~~~~~~~~ASCSYDVYCFGKVLLELVTGR~LGISASNDA 
15235005.p  KNNEAYLTELDFFSRFAHPRIIPFVGKSLESATHKFLVYKYMLNRDLPSSLFYKSNSLVDN~GLRSLDWITRLKIALGVAEGLAYLHHDC~~~~~SPSVVHRDIQASSILLDDKFEVRLGSFSKACHQ~~~ENNGRPRKIARLLRLSQSSQESVPG~~~~~~~~~SAATATCAYDVYCFGKILLELITGK~LGISSCKET 
15226721.p  KS~EGYISELELFSKAGHQRLVPFLGHCLENESQKFLVYKFMRHGDLASSLFRKSENEGD~~GLKSLDWITRLKIALGAAEGLSYLHHEC~~~~~SPPLVHRDVQASSILLDDKFEVRLGSLSEAYAQ~~~GDAYQSR~ISRLLRLPQIYHLRLTDRHLIGLFFSGVTNAICSYDVYCFGKVLLELVTGK~LGISSPDNA 
1ir3_IRK    RERIEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLGV~VSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLN~~~~~~~~AKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIX~~ETDXXRKGGKGLLPVRWMAPESLKDG~~~~~~~~~~~VFTTSSDMWSFGVVLWEITS~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  WFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~~~~~~~~~MIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSIN~~~~~MKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQ 
2phk_Phk    ELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEK~~~~~~~~~~ETRKIMRALLEVICALHKLN~~~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPG~~~~~~~~~~YGKEVDMWSTGVIMYTLLAGS~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970                       
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|... 
70890012.q  ASEEWMTNTLNRIDMNDKESISRIIDPLLIVDEDHLEEVWAMAIVAKTCLNSKPSRRPSARYVLRALENPLKILRMASR~~SNSARLRSS~SSRSSWQ~SAFLQGNRYQSLETASSS~GQMLDRKHS~~~~~~~~~TRSHGSGG~~~~~~~ETSFSFKRASREIAPEPEGFEENVVV~  
AK100394.q  GSEEWLARTLDFIDAHDKEGLSNIVDPSLVVDEDHLEEVWAVSIVAKTCLNPKPSRRPLARYILKALENPLRVVREELQ~~SNSS~LTST~SSRSSWH~FAFH~GDSRRSSELRPTL~GQS~ARKQS~~~~~~~~~VKSQGSDEDEDEE~~EDSFSFKRASREILPDPVELEKDAVV~  
68470006.q  ATNEWLDHTLRYINIYEKELMSKIIDPSLIIDEDHLEEVWAMAIVAKSCLNPRSSKRPPMKYILKALENPLKVVREDNGG~SSSARLRAT~SSRGSWN~AAFFGSWRHSSSDIGPSRDDNLLKRSET~~~~~~~~~IKSSGGSNG~~~~~~DHSSSRRRQSKEIFPEPSGSRDTED~~  
15235005.p  QFKKILTEIMPYISSQEKEPVMNILDQSLLVDEDLLEEVWAMAIVARSCLNPKPTRRPLMRHIVQALENPLRVVREDS~~~SESERFRTTGSSRGSSSSGRIFGSWRQSVSDPVAAGTSSLLSQAEGLATG~~~~~SSARGSS~~~~~~~~~RGASSRRSMKDV~~~~~~~~~~~~~~  
15226721.p  LAKEYMEEALPYISTNEKELVTKILDPSLMVDEDLLEEVWAMAIIAKSCLNPKPTRRPLMRHIVNALENPLKVVREDTNSGSGSSRLRTN~SSRGSWN~AAIFGSWRQSASDVTAVQAGATTSGGGGGGGGNGLRNSGSQGSSGRNNNNNGNSSSSRRRQSSEIVPEPAAYGVVEDNL  
1ir3_IRK    ~~~~~~LAEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDNCPER~~VTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  LPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    ~~~~~~~~~PPFWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKR~~YTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


